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Opphavet til den skandinaviske ulvebestanden har veert heftig debattert helt
siden reetableringen tidlig pd 1980-tallet. Solide forskningsdata viser at
bestanden etter all sannsynlighet har finsk-russisk opprinnelse. Likevel blusser
debatten opp igjen med jevne mellomrom, med pastander om ulovlig utsetting
av ulv og hybridisering mellom ulv og hund. Pastandene ledsages gjerne av
ufullstendige eller direkte feilaktige tolkninger av forskningsdata. Jeg vil her
oppklare noen av de vanligste feiltolkningene av studier pa ulvenes genetikk.

Stammer fra en handfull individer

I et arbeid som inngikk i min egen doktorgrad, og som ble ledet av den anerkjente
forskeren Carles Vila, viste vi at den skandinaviske ulvebestanden ble reetablert pa
80- og 90-tallet av kun tre individer, ei tispe og to hanner. DNA-profiler fra disse
ulvene ble sammenlignet med finskrussiske ulver, et bredt utvalg hunderaser,
samt prever fra den historiske skandinaviske bestanden (DNA fra museumstenner
fra perioden 1829-1965). Resultatene viste at alle tre med overveiende
sannsynlighet hadde finskrussisk opphav. Arbeidet ble kvalitetssikret av andre
uavhengige forskere og publisert i det hgyt rangerte tidsskriftet Proceedings of
the Royal Society B.

Artikkelen siteres sveert ofte av andre forskere, som trolig skyldes det omfattende
datamaterialet, analysert med solide metoder. Vinteren 2006/2007 ankom to nye
immigranter den ynglende delen av bestanden, hvor de fikk sine forste kull i 2008.
Pafplgende genetiske analyser viser at ogsa disse etter all sannsynlighet har sin
opprinnelse i den finskrussiske bestanden. Den skandinaviske ulvebestanden kan
derfor spores tilbake til fem finskrussiske ulver.

I ulike debattinnlegg i aviser og i sosiale media har flere forsekt a reise tvil om
dette opphavet. Det er vel og bra med debatt og engasjement rundt
forskningsresultater, men nar kritikken fremfgres er det er viktig at alle fakta blir
objektivt og korrekt fremstilt. Noen misforstar for eksempel den markante
genetiske forskjellen mellom skandinaviske og finskrussiske ulver, og tolker dette
som liten grad av slektskap mellom disse bestandene. I dette tilfellet handler det
imidlertid om en sdkalt «founder effekt», et kjent fenomen som oppstar nar et
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fatall individer (founders) etablerer en ny bestand. La oss tenke oss en ulvebestand
med ti alleler (genetiske varianter) for ett gen. Nar to ulver vandrer ut fra denne og
reetablerer en ny bestand, kan de maksimalt fa med seg fire av de ti allelene. Den
nye bestanden vil dermed ha langt lavere genetisk variasjon og raskt fremsta som
en genetisk avvikende bestand. Med bare tre founders er det derfor helt som
forventet at bestanden i Skandinavia etter kun fa generasjoner var klart forskjellig
fra moderpopulasjonen i gst.

Spinkelt tallmateriale

Et vitenskapelig arbeid som ofte blir trukket fram og mistolket i ulvedebatten ble
fort i pennen av Anna Karin Sundquist, som var doktorgradsstudent ved samme
laboratorium som meg ved artusenskiftet. Sundquist analyserte Y-kromosom
variasjon fra totalt 42 ulver fra Finland og Russland, 31 ulver fra Baltikum, og 14
skandinaviske ulver. Y-kromosom varianter (sdkalte haplotyper) representerer
farslinjene i en bestand. I Skandinavia fant hun to haplotyper, og disse stammer
fra de to forste hannene som etablerte seg i Skandinavia pa 80- og 90-tallet. Siden
Sundquist ikke fant de samme haplotypene i vare gstlige nabobestander, har flere
trukket konklusjonen at ulvene i Skandinavia ma komme annetsteds fra, gjerne
gjennom ulovlig utsetting av ulv.

Dette blir imidlertid en for enkel tolkning av forskningsresultatene. Neer en
tredjedel av haplotypene som Sundqvist fant i Finland, Russland og Baltikum, ble
pavist hos kun ett individ. Dette viser at de er sjeldne, og at det finnes mange
haplotyper i st som ikke ble pavist i dette relativt spinkle tallmaterialet. To andre
ulver som vandret inn i Nord-Skandinavia fra ¢st, men som aldri ankom den
ynglende delen av bestanden, bar ogsa pa en haplotype som ikke er funnet i
Finland eller Russland. Det er derfor ikke spesielt oppsiktsvekkende at de to fgrste
hannene hadde haplotyper som ikke er pavist i gst.

I artikkelen er ogsa Sundqvist selv inne pa at datagrunnlaget var for tynt til &
konkludere at haplotypene ikke finnes i vare nabobestander. Det blir for lite med
42 referanseprover fra den store finsk-russiske bestanden. Studien er derfor ikke
spesielt godt egnet til 3 kaste lys over de skandinaviske ulvenes opprinnelse.

Ny genteknologi

De siste arene er det utviklet ny genteknologi som gjer det mulig & underspke en
langt storre andel av ulike arters gener, sa ogsa for ulven. Den nye teknologien er
spennende, og det er nd startet opp prosjekter bade ved Universitetet i Oslo og
Uppsala Universitet, som blant annet vil fokusere pa opprinnelsen til ulv i
Skandinavia. En slik ny tilneerming kan potensielt tilfpre nyanser til kunnskapen
om den skandinaviske ulvens opphav som tidligere ikke er kjent. Enkelte
debattanter hevder hardnakket at NINA er motstander av denne forskningen.
Dette stemmer selvsagt ikke, tvert imot er vi med som preveleverander og
samarbeidspartner pa prosjektene.

Den skandinaviske ulvebestanden er trolig den pattedyrbestanden i verden man
har mest detaljkunnskap om. Vi kjenner identiteten til en sveert stor andel av
individene i bestanden og har sagar et neer komplett slektstre fra bestandens
nyere historie (1983-). I sum tilsier all tilgjengelig kunnskap om ulvenes genetikk
og kjente vandringsmenster at dagens skandinaviske bestand stammer fra fem
ulver som har vandret inn til Skandinavia fra vare ¢stlige nabobestander. Vi har
tillit til forskning og vitenskapelige metoder og ser fram til en eventuell utvidelse
av kunnskapshorisonten som nye metoder og undersgkelser kan gi.
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